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A virose do endurecimento dos frutos causada pelo CABMV é, atualmente, a principal doença que afeta a 
cultura do maracujazeiro. A obtenção de plantas transgênicas contendo fragmentos de genes do patógeno tem 
sido apresentada como uma alternativa para o controle de doenças de plantas causadas por vírus. Plantas de 
maracujazeiro doce obtidas em experimentos de transformação genética via Agrobacterium tumefaciens 
contendo um cassete de expressão com um fragmento do gene da proteína capsidial (CP) do CABMV em uma 
construção gênica do tipo hairpin, foram analisadas por Southern blot para confirmação da integração do 
transgene. A análise de Southern blot, utilizando-se sonda para o gene nptII, permitiu a identificação de 11 
plantas transgênicas. Estas plantas foram propagadas e inoculadas com o isolado CABMV-SP, tendo sido 
identificadas plantas com ausência de sintomas. Estas plantas foram analisadas por ELISA não tendo sido 
detectada a multiplicação do vírus. As plantas selecionadas serão novamente inoculadas e a carga viral será 
quantificada via qPCR. 
 


